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G’o’zaning yovvoyi va yarim yovvoyi turlarining noyob belgi-xususiyatlarini o’rganish va 

tahlil qilish, yangi nav yaratishda turlararo  murakkab duragaylash uslubining samaradorligi, 

chatishtirish davomida kuzatiladigan kamchiliklar, madaniy navlar genotipini boyitishda 

yovvoyi turlarning ahamiyati, turlararo duragaylashda kuzatiladigan genetik qonuniyatlarni 

o’rganish va tahlil qilish borasida AQSh, Xitoy, Hindiston, Pokiston va boshqa yetakchi 

paxtachilik davlatlarining ilmiy markazlari va oliy ta’lim muassasalarida tadqiqodlar olib 

borilgan va ular hozirgi kunda ham davom ettirilmoqda.  

G’o’zaning turlararo duragaylar olish yuzasidagi tadqiqot muammolari qatoridan, turli 

genomlarga mansub g’o’zaning yovvoyi va yarim yovvoyi shakl va turlarini sitogenetik va 

sitotaksonomik o’rganish masalalari ham muhim o’rin olgan. Olib borilgan izlanishlarda 

turlarning yaqinligi va o’zaro filogenetik munosabatlari, olingan F1 avlod duragaylarining 

pushtsizlik amolatlari va sabablari, tur va liniyalarning chatishmaslik va qiyin 

chatishishlarining sabablari va ularni yengib o’tish, seleksiya va genetika sohasidagi boshqa 

nazariy va amaliy, dolzarb bo’lgan masalalari ko’tarilgan va ushbu tadqiqotlar bo’yicha ilmiy 

izlanishlar olib borilmoqda. Xususan, turlararo duragaylash va ular asnosida yaratilgan 

navlarda ham turli chatishtirish sxemalari yaratilib kelinmoqda. Ushbu sxemalar asosida 

hozirgi kunda bir qancha liniylar olingan: ILs - Introgression lines , CSSs - Chromosome 

substitution strains - , CSSLs - Chromosome segment substitution lines, MSA - Marker assisted 

selection, BC - Back cross lines, RCSLs - Recombinant chromosome substitution lines, CMS - 

Cytoplasmic male sterility, BAC - Bioinformatics analysis uses the published sequence, PAC P1-

derived artificial chromosome, BILs - Backcross inbred lines, NILs - Near-isogenic lines [1]. 

 Shunday qilib, ushbu liniyalar g’o’zaning genetik xilma-xilligini kengaytirishga va g’o’za 

genomini xaritalashda va genetik-seleksiyada yangi navlar yaratish uchun boshlang’ich donor 

manbaa bo’lib xizmat qiladi. 
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